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Schlussbericht

Analyses en biologie moléculaire - tests génétiques2:

Imerslund-Gräsbeck Syndrome (IGS)2

Résultat:    N/N Mutation pas détecté (N/N wild type genotype, N = négatif)

La présence ou absence de la mutation c.8392delC dans le gène CUBN, résponsable pour le Imerslund-Gräsbeck
Syndrome (IGS) chez le Border Collie a été testé.

Type de transmission: Autosomique récessive

Goniodysgenesis and Glaucoma in Border Collies2:

Résultat:    N/N Mutation pas détecté (N/N wild type genotype, N = négatif)

La présence ou l'absence de la mutation c.590G>A dans le gène OLFML3 résponsable pour la Goniodysgenesis et
Glaucoma chez le Border Collie a été testé.

Type de transmission: inconnu. La majorité des chiens avec sévère goniodysgenesis et glaucoma sont
homozygotes pour cette mutation, mais quelques chiens hétérozygots sont également atteints de la maladie.

Trapped Neutrophil Syndrome (TNS)2

Résultat:    N/N Mutation pas détecté (N/N wild type genotype, N = négatif)

La présence ou absence de la mutation g.4411956_4411960delGTTT dans l'exon 19 du gène VPS13B, résponsable
pour le Trapped Neutrophil Syndrome (TMS) chez le Border Collie a été testé.

Type de transmission: Autosomique récessive
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Neuronal Ceroid Lipofuscionosis Type 5 (NCL5)2:

Résultat:    N/N Mutation pas détecté (N/N wild type genotype, N = négatif)

La présence ou absence de la mutation c.619C>T dans le gène CLN5, résponsable pour la Neuronal Ceroid
Lipofuscinosis chez le Border Collie a été testé.

Myélopathie dégénérative SOD12:

Résultat:    N/N Mutation pas détecté (N/N wild type genotype, N = négatif)

Le chien examiné n'est pas atteint et n'est pas porteur de la mutation c.118G>A dans le gene SOD-1 qui cause la
myélopathie dégénérative chez des chiens de differents races

La mutation est transmise de façon autosomique-récessive.
Type de transmission: Autosomique récessive
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